
水产动物健康管理技术研究导师团队

一、团队介绍

水产动物健康管理技术研究团队成员共有硕士研究生导师 3 人，

其中教授 1 人，副研究员 1 人，助理研究员 1 人，均拥有博士学位。

团队现主持在研项目有国家自然科学基金项目 4 项、国家重点研

发计划项目子课题 1 项、浙江省基金项目 1 项、宁波市人才团队项目

1 项、宁波市重点研发计划项目 1 项，在研项目总经费 1000 余万元。

现有在站博士后 2 人，在读硕士研究生 13 人。

二、研究内容

团队主要开展贝类宿主防御相关分子机制研究，在蛋白质和蛋白

组水平的系列研究获得了以下原创性发现：

1. 一个新的丝氨酸蛋白酶抑制因子家族及其参与贝类抗病反应

机理：在美洲牡蛎中纯化鉴定了两个全新的丝氨酸蛋白酶抑制因子

（cvSI-1 和 cvSI-2），证实其抗寄生虫活性并与贝类抗病力和免疫

性有关。从而为认识贝类疾病发生、贝类抗病免疫机理等重要科学问



题开辟了新的视角。这两种蛋白质构成权威的蛋白酶和蛋白酶抑制因

子分类系统中（MEROPS）一个全新的蛋白酶抑制因子家族（I84 家族），

该发现还直接促成第一个贝类抗病基因的发现，并指导了美国牡蛎抗

病育种的工作，多个研究团队探讨以该蛋白酶抑制因子为标记，利用

标记辅助选育技术培育抗 dermo 病的牡蛎家系。目前仍在开展该蛋白

质家族的功能保守性及表达调控机理研究。

2. 一种贝类新金属结合蛋白及其参与金属储运与抗逆化反应的

机制：发现了一种全新的金属结合蛋白可能与一种无酶活性的超氧化

物歧化酶同源蛋白和其它几种血浆蛋白质一种在贝类体内储存和运输

金属离子的多蛋白复合体，并在金属储运和抗氧化反应过程中发挥重

要作用。该研究对于认识贝类生理适应、抗逆等生命过程有重要意义。

3. 养殖贝类感染性疾病病原鉴定：利用传统微生物分离培养鉴定

结合现代分子生物学与组学技术，在国际上首次鉴定证实地中海弧菌

是贝类幼体弧菌病病原之一，并在基因组水平初步发现了一种特征性

毒力因子，为进一步认识有关疾病的发病原理奠定基础。

4. 基于宿主-菌群互作的贝类健康检测及病害防控研究：应用高

通量测序技术和生物信息学统计分析方法系统研究环境-微生物组（水

体环境及肠道环境）—贝类（牡蛎、缢蛏）健康度三者的关系，开发

养殖病害预测和微生态调控技术及相关产品，助力贝类健康检测及病

害生态防控。

5. 熊本牡蛎种质特色开发与抗逆机制研究：开展牡蛎种质资源鉴

定及特色性状开发利用，浙江沿海牡蛎以熊本牡蛎为优势种和土著种。

针对熊本牡蛎为优势种的态势日益受到养殖业中引进种的威胁，为保

护优异的熊本牡蛎种质资源，开展了熊本牡蛎的人工繁育和定向选育。

此外，熊本牡蛎相较其他牡蛎，具有更耐干露、高温和低盐的特点，

完成了熊本牡蛎基因组测序，为精准开展种质资源开发和抗逆机制研

究奠定了基础。



三、研究生培养

根据各位研究生的本科专业背景和兴趣科学设定研究方向，提供

充足的研究经费，支持研究生参加学术会议，多名研究生获得学术会

议奖励和研究生学术节奖项。已毕业研究生 10 名，在读研究生 9 名。

四、导师介绍

薛清刚：博士，教授，博士生导师

薛清刚教授为法国西布列塔尼大学海洋生物学博士，我国海水养

殖动物疾病研究领域主要开拓者之一，一直从事海洋动物疾病与抗病

机制相关研究，并先后在法国和美国从事研究工作近 20 年。2016 年

作为宁波市人才团队项目带头人引进浙江万里学院任特聘教授，并兼

任宁波大学和上海海洋大学硕士生和博士生导师。

先后主持完成国家“973”项目课题、国家自然科学基金、美国

Sea Grant 项目等研究课题近 20 项；出版专著 1 本，参编专著 3 本、

发表 SCI 论文 40 余篇被引 1200 余次；并担任 Journal of Invertebrate

Pathology 和 Journal of Oceanology and Limnology 编委、国家自

然科学基金项目会审专家、20 余本国际学术期刊及研究项目评阅人。

刘圣：博士，副研究员



主要开展牡蛎种质资源开发与定向选育及贝类 I84 家族蛋白酶抑

制因子基因鉴定及功能分化研究。以第一作者发表 SCI 论文 8 篇，授

权国家发明专利两项，参与育成国家审定牡蛎新品种一个。主持国家

自然科学基金青年项目 1 项（批准号 32002428）；浙江万里学院国家

级培育项目 1 项，宁海县科技局项目 1 项；参与国家自然科学基金面

上项目 1 项（批准号 32073010,第二位），宁波市公益重点项目 1 项

（批准号 2021S009,第二位），宁波市泛“3315”系列计划-现代农业

B 类创新团队重要成员（第三位）。

电子邮箱：liusheng@zwu.edu.cn

戴文芳：博士，助理研究员

主要从事环境-宿主-微生物互作、水产养殖病害微生态防控技术

研究等。目前主持国家自然科学基金青年基金项目 1 项，浙江省自然

科学基金项目 1 项，浙江省教育厅项目 1 项，浙江省一流学科开放基

金项目 1 项，横向课题 1 项；参与国家自然科学基金面上项目 2 项。

入选宁波市领军和拔尖人才，提名浙江省优秀博士学位论文。获宁波

市自然科学优秀论文奖，宁波市科学技术进步奖（排名第二）。迄今

已发表学术论文 30 余篇，总被引 690 余次，其中以第一作者发表 SCI

论文 12 篇，H 指数 13；授权国家发明专利 1 项，实用新型专利 1 项。

现为 Aquaculture、Science of the Total Environment、Ecological

Indicator 等杂志审稿人。

五、科研项目

1. 国家自然科学基金面上项目：超氧化物歧化酶特别分化对贝类

抗逆性的功能意义研究（32273110），薛清刚主持，2023-2026，资助

经费 68 万元。



2. 宁波市重点研发计划项目：熊本牡蛎优质速生新品种选育，刘

圣主持。2023-2028，资助经费 250 万元。

3. 海洋农业与淡水渔业科技创新重点专项子课题：牡蛎耐温高产

新品种扩繁与推广（2022YFD2400304），薛清刚主持，2022-2026，资

助经费 70 万元。

4. 国家自然科学基金青年项目：基于宿主-菌群互作的贝类幼体

弧菌病致病机理研究（32202989），戴文芳主持，2022-2025，资助经

费 30 万元。

5. 国家自然科学基金面上项目：贝类 I84 家族蛋白酶抑制剂因子

参与抗疫病免疫的机制与功能保守性研究（32073010），薛清刚主持，

2021－2024，资助经费 69.6 万元。

6. 国家自然科学基金面上项目：牡蛎胞外超氧化物歧化酶在抵御

环境胁迫中的功能及作用机理研究（31672629），薛清刚主持，2017

－2020，资助经费 84 万元。

7. 宁波市“泛 3315 计划”现代农业创新团队项目：海水养殖贝

类重要疾病防控技术研究，薛清刚主持，2019－2023，资助经费 450

万元。

8. 青岛海洋科学与技术国家实验室开放基金项目：毒力蛋白酶在

细菌对贝类条件致病性中的作用及机理研究，薛清刚主持，2018－2019，

资助经费 10 万元。

9. 国家自然科学基金青年项目：缢蛏 I84 家族蛋白酶抑制因子的

病原应对反应与表达调控机理研究（32002428），刘圣主持，2021－

2023，资助经费 30 万元。

10. 浙江省自然科学基金项目：肠道菌群及其代谢产物影响缢蛏

生长差异的机理研究，戴文芳主持，2022－2024，资助经费 10 万元。

浙江省教育厅一般项目：牡蛎幼虫发育过程中群落演替规律及其

潜在益生菌筛选，戴文芳主持，2020－2021，资助经费 1 万元。
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